GOVERNO DO ESTADO DE MATO GROSSO DO SUL
SECRETARIA DE ESTADO DE MEIO AMBIENTE,
DESENVOLVIMENTO ECONOMICO, PRODUGAO E

AGRICULTURA FAMILIAR - SEMAGRO

INSTITUTO DE MEIO AMBIENTE DE MATO GROSSO DO SUL — IMASUL
IMASUL

GERENCIA DE UNIDADES DE CONSERVACAO

RELATORIO FINAL

Ecologia dos ciclos de transmissdo de Trypanosoma cruzi em Mato Grosso do Sul:

estudo em areas com diferentes caracteristicas de ocupagdo

NUmero da autorizagdo: 006/2020

Nome do Responsavel: Filipe Martins Santos

Universidade Catdlica Dom Bosco

12 de Novembro de 2023




1. Introdugio:

O autor do presente relatdrio vem trabalhando com a ecologia e ciclos de
transmissdo dos Tripanossomatideos ha quase uma década, em parceria com o Instituto
Oswaldo Cruz/FIOCRUZ. O grupo vem formando profissionais no estudo dos ciclos de
transmissdo desses parasitas exemplificado por meio de dissertacBes e teses defendidas
nos programas de Pods-Graduagao em Ciéncias Ambientais e Sustentabilidade
Agropecudria/UCDB e Pos-graduacdo em Biologia Parasitaria/IOC/FIOCRUZ-RJ. Dentro
da Familia Trypanosomatidae sdo reconhecidos 25 géneros (D’avila-Levy et al., 2015;
Maslov et al., 2019; Kostygov et al., 2020; Luke’s et al., 2021) com o ciclo de vida
heteroxénicos, com a participacdo de dois hospedeiros vertebrados e/ou invertebrados,
ou monoxénicos, quando completam seu ciclo de vida em apenas um hospedeiro,
geralmente insetos (Wallace et al., 1983; Simpson et al., 2006; Stevens, 2008; Rey,
2008).

Os Tripanossomatideos heterdoxenos incluem seis géneros: Endotrypanum,
Leishmania, Paraleishmania, Porcisia, Trypanosoma e Phytomonas (Hoare, 1972;
Merzlyak et al., 2001; O'Donoghue, 2017; Malavazi et al., 2020}. Dentro desses géneros
destacamos o Trypanosoma cruzi, agente patogénico da Doenca de Chagas (DC} uma
das oito doengas tropicais classificadas como negligenciadas (Lindoso; Lindoso, 2009),
com aproximadamente 14 milhdes de casos na América Latina (Almeida et al., 2009). As
constantes modificagdes dos habitats, e consequente fragmentacdo da paisagem
original vem sendo apontadas como principais causas do aparecimento de doencgas
emergentes e re-emergentes, que podem resultar em danos consideraveis a salde
humana. O novo perfil epidemiolégico da DC vem ocorrendo por meio da transmissdo
oral (Coura, 2006; Dias et al., 2008; Roque et al., 2008; Xavier et al,, 2014). Entretanto,
o controle dos surtos orais que apresentam carater sazonal e repetitivo é dificultado,
uma vez que nao se conhece os ciclos enzodticos.

A ocorréncia de T. cruzi em Mato Grosso do Sul ndo se restringe ao ambiente
natural, visto que casos em humanos foram registrados em 12 municipios do distrito
sanitario de Rio Verde, MS (Borges-Pereira et al. 2001). O ciclo peridoméstico de T. cruzi
foi reportado na comunidade quilombola de Furnas do Dionizio {Jaraguari, MS)
envolvendo animais domeésticos, selvagens e vetores (gambds, suinos e Triatoma
sordida) (Cominetti et al., 2011). Ainda, Cominetti et al. (2013) observaram a infeccdo
por T. cruzi em quatro espécies de triatomineos vetores (Panstrongylus megistus, P.

geniculatus, T. matogrossensis e T. sordida), em oito cidades do estado do MS
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{Aparecida do Taboado, Aquidauana, Caarapd, Corumbad, Dourados, Jaraguari, Rochedo
e Terenos), alertando para o risco de transmissdo de T. cruzi para os seres humanos em
areas domiciliais e peridomiciliares.

Outro grupo de destague é género Leishmania que causa um complexo de
doencas severas nos seres humanos e sdo caracterizadas por diferentes formas clinicas,
impulsionado ndo apenas pela resposta imune do hospedeiro, mas também pela espécie
do parasita infectante (Patifio et al., 2021; Maruf et al., 2023). Fatores socioecondmicos,
a proximidade de remanescentes de vegetacdo natural e o aumento global da
temperatura demostraram associacdes significativas com a incidéncia de leishmaniose
visceral e cutdnea em populagdes vulneraveis de regiGes tropicais em desenvolvimento,
aumentando o risco de infecgdes (Valero et al., 2020). Cerca de 1,2 milhdes de casos de
Leishmaniose humana foram relatados em todo o mundo, com quase 75% deles
ocorrendo em 10 paises: Afeganistdo, Argélia, Brasil, Ird, Siria, Etidpia, Sudao do Norte,
Costa Rica, Peru e Coldmbia (Alvar et al., 2012).

Assim, com o avango das novas tecnologias, como o Sequenciamento de Nova
Geragdo, podemos detectar diversos parasitas da familia Tripanossomatideos
simultaneamente, assim podemos expandir na presente proposta a deteccdo desses
parasitas nos hospedeiros coletas em vez de ficar restrito a T. cruzi, uma vez que 0s
estudos acerca do parasitismo por Tripanossamatideos em hospedeiros vertebrados
venham sendo reportados em areas naturais como o Pantanal, outras regides do estado
carecem de informacdes detalhadas a respeito dos ciclos de transmissdo. Este € o caso
do municipio de Campo Grande, area de relevante biodiversidade e pressdo antropica,
no qual recentemente isolou-se T. cruzi {Tcl) em morcegos {Comunicacéo pessoal) e

Leishmania infantum em quatis (de Macedo et al. 2023).

2. Objetivos:

Determinar os ciclos de transmiss3o de Tripanossomatideos em hospedeiros
vertebrados em Unidades de Conservacdo no Municipio de Campo Grande/MS
Objetivos Especificos
. Verificar a fauna de mamiferos existentes em Unidades de Conserva¢do no
Municipio de Campo Grande/MS
° Verificar a competéncia infectiva de Tripanossomatideos em roedores em
Unidades de Conservagio no Municipio de Campo Grande/MS
o Verificar a competéncia infectiva de Tripanossomatideos em marsupiais em

Unidades de Conservacdo no Municipio de Campo Grande/MS



. Verificar a competéncia infectiva de Tripanossomatideos em primatas em
Unidades de Conservacdo no Municipio de Campo Grande/MS
° Verificar a competéncia infectiva de Tripanossomatideos em carnivoros em
Unidades de Conservacdo no Municipio de Campo Grande/MS
3. Metodologia:
4.1. Areas de estudo

O estudo foi realizado no municipio de Campo Grande - MS em duas Unidades
de Conserva¢do Estadual de Protecdo Integral (Parque Estadual do Prosa e o Parque
Estadual da Mata do Segredo), aiém do Parque das Nac¢bes Indigenas. O presente
trabalho foi realizado de acordo com o {l) Sistema de Autorizacdo e Informacdo em
Biodiversidade (SISBIO), Instituto Chico Mendes de Conserva¢do da Biodiversidade
(ICMBIO) protocolo n® 70946-2, (I1) Comité de Etica e Utilizagdo de Animais (CEUA) da
Universidade Catdlica Dom Bosco, protocolo n2 CEUA 013/2020 e {lll) IMASUL/licenca
numero 006/2020, processo 71/401070/2020.
4.2, Parque Estadual da Mata do Segredo

Durante o perfodo de vigéncia realizamos coletas de primatas ndo humanos para
a realizacdo da Tese de doutorado do aluno Oscar Fernandes Junior (Titulo: Primatas
ndo-humanos como indicadores da diversidade de Kinetoplastida em fragmentos
florestais urbanos no centro-oeste do Brasil [defesa agosto/2023]). Para a captura de
primatas foi utilizamos primeiramente “ceva” ou habituacdo através da oferta de
alimentos que consisti em:
1. Localizar os grupos e registrar o tipo de habitat, horario de atividade, habitos
alimentares e coordenadas geograficas com o uso de um GPS;
2. Observar a estrutura do grupo {nimero de animais, faixas etérias);
3. Com base nessas observagGes selecionar o local para instalacdo das plataformas
de captura;

As plataformas foram construidas a uma distdncia de 2 metros do solo e nelas
foram instaladas trés armadilhas Tomahawk de 90x45x50 cm. Préximo as armadilhas e
mesmo dentro delas, ofereceremos frutas (bananas) para que os primatas se habituem
as armadilhas. As frutas trocadas pelo menaos cinco vezes por semana. Porém, nessa
fase, as armadilhas ndo estavam armadas. Para avaliar a habituagdo dos primatas as
armadilhas, instalamos armadilhas fotograficas camufladas (Bushnell®, Trophy cam,

USA), que foram programadas para operar 24 horas por dia em modo filme e camera.
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Assim, podiamos avaliar quais espécies ou grupos estravam frequentando a plataforma,
bem como os horédrios de alimentagéo.

Quando verificarmos que os animais ja estavam habituados as armadilhas,
inclusive entrando dentro delas, armamos os equipamentos para conduzir as capturas
durante 15 dias. De setembro de 2020 a novembro de 2020, foram realizadas as
habituagbes dos Macacos-prego (Sapajus cay). Posteriormente, de dezembro de 2020 a
setembro de 2021, as capturas ocorreram durante cinco dias consecutivos a cada trés
meses.

Todos os individuos capturados foram sedados com uma combinagdo de
cloridrato de midazolam (0,5 mg/kg) e cloridrato de cetamina {12 mg/kg), pesados,
medidos {cabeca e corpo) e marcados com microchip. Também incluimos em nosso
protocolo de sedacdo o antagonista benzodiazepinico flumazenil {0,025 mg/kg) como
reversor anestésico. Apds recuperacdo total da sedagdo, os animais foram soltos nos
locais de captura. Amostras bioldgicas (sangue total) foram coletadas pela veia femoral,
ap6s protocolo de assepsia contendo sabdo bactericida, iodo e dlcool 70% (trés vezes
cada). Das amostras coletadas foram realizados testes parasitologicos, soroldgicos e
moleculares para deteccdo de Tripanossomatideos.

Na mesma area comecamos um projeto de doutorado do aluno Wesley Arruda
Gimenes Nantes para detecgdo de Tripanossomatideos em pequenos mamiferos
utilizando armadilhas do tipo Tomahawk (45 x 17,5 x 15 cm) e Sherman (31 x 8 x 9 cm),
as armadilhas permanecer3o abertas no perfodo noturno, sendo checadas no inicio da
manh3 e mantidas fechadas durante o dia, rearmadas no final da tarde, durante 15 dias
de coletas. Porém, devido a desisténcia do aluno sé foram realizados dois campos (maio
e junho de 2021), representando a fase de levantamento da comunidade de pequenos
mamiferos presentes na drea. Todos os individuos foram marcados, pesados, medidos
e soltos nos mesmos locais de capturas.

4.3. Parque Estadual do Prosa e Parque das Nac¢6es Indigenas

No Parque Estadual do Prosa foram coletadas amostras de quatis (Nasua nasua)
para deteccdo de Tripanossomatideos nos meses de outubro/2022, fevereiro/2023 e
margo/2023 com as armadilhas box-trap {90 x 45 x 50 cm). Todos os individuos foram
sedados {Zoletil®100 [associac3o de Tiletamina e Zolazepan]), marcados, pesados,
medidos e soltos nos mesmos locais de capturas. Amostras bioldgicas (sangue total)
foram coletadas pela veia femoral, apds protocolo de assepsia contendo sabdo

bactericida, iodo e 3lcool 70%. Das amostras coletadas serdo destinadas para a



realizacdo de testes parasitoldgicos, sorologicos e moleculares para detec¢do de
Tripanossomatideos.

No ano de 2023 parque das Nagdes Indigenas foram realizadas capturas de
capivaras (Hydrochoerus hydrochaeris) no ano de 2023 nos meses de margo, maio,
junho, julho e agosto. A equipe de captura foi composta por duas ou trés pessoas para
busca aleatéria dos animais nos ambientes abertos da area. Apds o avistamento do
animal o equipamento de captura foi preparado e iniciado a abordagem a pé. A
estratégia de aproximacdo foi o deslocando lento, descrevendo uma trajetdria com
formato aproximado de espiral ao redor do animal, evitando movimentar-se
diretamente na sua diregdo. O contato visual entre atirador e o animal foi mantido
continuamente durante a aproximacdo. A meta do atirador foi aproximar-se até cerca
de 10 m dos animais, distancia considerada segura para tiro. Apenas as capivaras
posicionadas lateralmente e dentro da distancia preconizada foram escolhidas como
alvo. Para disparar os dardos, utilizamos uma pistola de CO, com pressdo regulavel
(Distinject®, modelo 35) ou zarabatana (Figura 1). A contengdo quimica foi por meio da
associacdo de Zoletil®100 (associacdo de Tiletamina e Zolazepan) (Piovezan et al. 2007).
Amostras bioldgicas (sangue total) foram coletadas pela veia femoral, apds protocolo de
assepsia contendo sabdo bactericida, iodo e alcool 70%. Das amostras coletadas serdo

realizados testes parasitoldgicos, sorologicos e moleculares para deteccdo de

Tripanossomatideos.

Figura 1. Dardo anstésicodisparado para contencdo de capivaras (Hydrocoerus
hydrochaeris) no Parque das Nagdes Indigenas, Campo Grande — MS.
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4. 4. Teste Parasitologico

Culturas axénicas foram realizadas colocando 0,3 m! de sangue dos mamiferos
coletados (macacos-prego, quatis e capivaras) em meios hifasicos Novy-MacNeal-
Nicolle (NNN) suplementados com 10% de soro fetal bovino. Os tubos foram incubados
a 26-28°C e examinados semanalmente por até quatro meses. Consideramos
positividade nas culturas sanguineas como indicativo de parasitemias elevadas e
potencial fonte de infecgdo para vetores no momento da captura.

4. 5. Testes Moleculares

A cultura axénica positiva em fase exponencial foi amplificada e depositada na
"Cole¢do de Trypanosoma de Mamiferos Silvestres, Domésticos e Vetores"
(www.coltryp.fiocruz.br). A cultura também foi submetida & extracdo de DNA usando o
método fenol-clorofdrmio. O DNA gendmico de amastras de sangue foram extraidas
usando o Kit Mini de DNA de Sangue QlAamp (Qiagen®, Alemanha) de acordo com as
instrucdes do fabricante. O DNA total foi diluido em 50 l de tampédo de eluigdo e
armazenado a -20°C até o diagnodstico molecular.

A deteccio de tripanossomatideos no DNA gendmico extraido {cultura e sangue
total) foi realizada pela Rea¢do em Cadeia da Polimerase Aninhada {nPCR) usando como
alvo o gene rDNA 18S do tripanossoma {aproximadamente 650 pb) (Smith et al., 2008).
Os produtos de nPCR foram purificados usando o kit de purificacdo de banda de gel e
DNA de PCR [llustra GFX (GE Healtheare Life Sciences, Little Chalfont, Buckinghamshire,
Reino Unido). A amostra foi sequenciada em ambas as fitas de DNA com o Kit de
Sequenciamento por Ciclo BigDye Terminator v3.1 {Applied Biosystems, Foster City, CA,
EUA)} em uma plataforma ABI 3730 DNA disponivel na plataforma de sequenciamento
PDTIS/FIOCRUZ. As sequéncias foram editadas, alinhadas e corrigidas usando o software
BioEdit.

As amostras positivas de sangue total no nPCR foram quantificadas usando o
dispositivo de DNA Qubit de alta sensibilidade (Invitrogen®, Estados Unidos). Amostras
com uma concentracdo minima de 20 ng/ul em um volume de 20 pl, totalizando um
minimo de 400 ng por amostra de DNA, foram submetidas ao Sequenciamento de
Préxima Geragdo de acordo com os protocolos recomendados pela IHumina {Protocolo
Demonstrado pela lllumina: Preparacdo de Biblioteca para Sequenciamento
Metagendmico) e sequenciadas em uma plataforma Ilumina HiSeq2500 (PE25Q),

utilizando primers descritos por Santos et al., (202).



4.6. Analise NGS no R

Os dados gerados por NGS foram importados na plataforma R v3.6.2, onde todas
as andlises foram realizadas (R Core Team, 2021). As sequéncias foram analisadas
usando o pacote DADA2 v1.14.0, seguindo o pipeline de analise conforme descrito no
tutorial (https://benjjneb.github.io/dada2/tutorial.html) (Callahan et al.,, 2016). Além
disso, a taxonomia foi atribuida usando o SILVA v132. A tabela de Variantes de Sequéncia
de Amplicon (ASV), a taxonomia atribuida e as informagdes dos metadados das amostras
foram combinadas como um objeto phyloseq {pacote phyloseq versdc 1.30.0)
(McMurdie e Holmes, 2013). Para determinar a ocorréncia de espécies por amostra, um
corte de leitura foi estabelecido, normalizando o total de leituras por amostra na tabela
ASV para 100.000 leituras, e ASVs que apresentaram < 50 leituras na amostra foram
excluidas da analise (Santos et al., 2022).
4.7, Analise Filogenética

As leituras ASV foram alinhadas a outras sequéncias de cinetoplastideos obtidas
do banco de dados do GenBank (https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genbank/) usando o
algoritmo L-INS-i no software MAFFT v.7.0 (Katch, 2013). O alinhamento foi
inspecionado e editado manualmente no Mega7 {Kumar et al., 2016}. Foram realizadas
inferéncias de maxima verossimilhanca (ML) e inferéncia bayesiana (Bl). Para cada
analise, os melhores modelos de substituicdo de bases foram escolhidos de acordo com
o critério de informacgdo de Akaike corrigido (cAIC) no jModelTest-2.1.10 (Darriba et al.,
2012).
4. Resultados e discussdo com contribuigdes para Gestao e Manejo das Unidades
de Conservacio

No total foram capturados 27 individuos de Macacos-prego (15 fémeas e 12
machos} (Figura 2). Desses animais 16 individuos foram positivos nos testes moleculares
para Tripanossomatideos. Co-infecgdes foram mais predominantes do que infecgBes
isoladas. De fato, apenas duas fémeas apresentaram infecgbes isoladas por
Trypanosoma sp. DID. Faram detectadas as seguintes infec¢des: Trypanosoma sp. DID
(n=16), Leishmania infantum (n=12), Trypanosoma cruzi (n=14), Trypanosoma
minasense (n=09) e Leishmania amazonensis (n=02) (Tabela 1). Desses resultados
estamos ainda gerando os produtos que serdo publicados. Nado observamos individuos
com aita parasitemia por meios das culturas. Referentes aos pequenos mamiferos foram
capturados 42 individuos de duas espécies {Gracilinanus agilis [n=37 - 16 fémeas e 21

machos)] e Oecomys cleberi [n=05 - 04 fémeas e 01 machos]} (Figura 3 e 4}. Ndo foram



coletadas amostras bioldgicas, pois estavamos avaliando a estrutura da comunidade de

pequenos mamiferos na area.
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Figura 2. Individuos de Macaco-prego (Sapajus cay) solto apos a recuperagdo do
protocolo anestésico no Parque Estadual Mata do Segredo, Campo Grande-MS.
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Figura 3. Individuos de Gracilinanus agilis coletado e anilhado no Parque Estadual Mata
do Segredo, Campo Grande-MS.




Figﬁra 4. Individuos de Graci]::anus agilis solto apds coleta no Parque Estadual Mata do
Segredo, Campo Grande-MS.

Tabela 1. Infeccées e coinfecgdes por Tripanossomatideos em macacos-prego (Sapajus cay)

amostrados no Parque Estadual Mata do Segredo, Campo Grande-MS. Campo Grande,
Centro-Oeste do Brasil.

ID T. cruzi L. infantum L. amazonensis T. minasense Trypanosoma sp. DID
307 X X X X
457 X X X X
458 X X X X
486 X X X X
488 X X X X
490 X X X X
491 X X X X
492 X X X X
304B X
304A X X
306 X X X
480B X
300B X X
302 X X X
466 X X
465 X X X X

Nossos resultados mostram que os Parque Estadual Mato do Segredo mantém
diversos ciclos de transmissao de Tripanossomatideos, uma vez que encontramos cinco
espécies de parasitas na area Trypanosoma sp. DID, L. infantum, L. amazonensis, T. cruzi
e T. minasense. O recém-descrito Trypanosoma sp. DID por Rodrigues et al., (2019) foi
detectado em todos os primatas ndo humanos (NHP) amostrados aqui, demonstrando

gue essa nova Unidade Taxondmica Operacional Molecular (MOTU) esta amplamente



dispersa em primatas ndo-humanos, independentemente de sua estratégia de
transmissdo. De fato, apos Rodrigues et al., (2019) demonstrar que o Trypanosoma sp.
DID estd posicionada em um clado que inclui exclusivamente em hospedeiros
quirépteras, diversos outros trabalhos vem detectando em outros grupos de
hospedeiros mamiferos como Didelphis spp. no bioma Cerrado e Mata Atlantica, assim
como Thylamys macrurus, Oecomys mamorae e Clyomys laticeps no Pantanal (Rodrigues
et al,, 2019; Nantes et al., 2020; Dario et al.,, 2022; Santos et al., 2022). O fato de
encontrar o Trypanosoma sp. DID em primatas ndo-humanos juntamente com os
estudos prévios, reforca que o nicho dessa espécie de parasita ndo cultivado pode estar
mais relacionado a extracdo arbdrea.

A deteccdo de 7. minasense sugere que esse parasita pode estar presente em
ambientes com um foco significativo em conservagdo, uma vez que esse parasita sé vem
sendo detectadas em primatas silvestres em ambientes preservados. Desde que T.
minasense foi descrito pela primeira vez infectando saguis-de-tufos-pretos {Callithrix
penicillata) no Brasil por Chagas em 1909 (Coura, 2013), foi amplamente documentado,
incluindo saguis, macacos-prego, macacos-esquilo, bugios e macacos-aranha da
América Central & América do Sul (Deane et al,, 1974; Sousa et al., 1974; Sousa e
Dawson, 1976; Martinez et al., 2016). Seus estagios de desenvolvimento e seu vetor
permanecem desconhecidos {Deane e Damasceno, 1961; Rodhain, 1941; Dias e
Campos-Seabra 1943). Além disso, esse parasita ndo se desenvolve em hemocultura,
apenas em esfregacos de sangue (Ziccardi et al., 1996). Além disso, os primatas nao
humanos em Campo Grande demonstraram estar expostos e possivelmente
participando de um sistema de hospedeiros reservatérios para L. infantum, L
amazonensis e T. cruzi, parasitas zoonodticos de grande importdncia para a Sadde
Publica.

No Parque Estadual do Prosa foram coletados 38 individuos de quatis (Figura 5),
e no que se referem as capivaras capturas no parque das Nagdes Indigenas foram
capturas 35 individuos {Tabela 2), sendo 26 individuos Unicos (09 fémeas e 17 machos)
e 9 recapturas (Figura 6), porém os testes diagnosticos dos quatis e capivaras ainda estio

sendo realizados.



Figura 5. Coleta de sangue realizada em quatis (Nasua nasua) no Parque Estadual do
Prosa, Campo Grande - MS.

Figura 6. Coleta de sangue realizada em capivaras (Hydrochoerus hydrochaeris) no
Parque das Nagdes Indigenas, Campo Grande - MS.

Com intuito de aproveitar as coletas das capivaras para identificagdo de
Tripanossomatideos, devido a estudo prévio realizado com amostras de capivaras
coletadas entre os meses maio/2017 e agosto/2018 na mesma area de estudo, nosso
grupo de pesquisa detectou a presenca de Rickettsig do grupo da febre maculosa (SFG)

nesses individuos. Assim para aproveitar as coletas desses individuos



concomitantemente iniciamos um projeto de doutorado no alunc Willian Oliveira de
Assis (Fatores de Risco associados a infeccdo por Rickettsia do grupo de febre maculosa
para 0s seres humanos em parque urbano em Campo Grande, Mato Grosso do Sul). A
presente proposta tem como objetivo determinar os Fatores de Risco associados a
infecgdo por Rickettsia do grupo de febre maculosa para os seres humanos no Parque
das Nagbes Indigenas, Campo Grande. Com isso pretendemos identificar 0s possiveis
fatores de riscos associados a transmissdo aos seres humanos. No final iremos criar um
mapa de risco dindmico no tempo para o Parque das Nagdes Indigenas por cruzar as
informacgdes sobre distribuicdo espacial dos carrapatos, bem como sua prevaléncia de
infecgdo por Rickettsia, selecdo de habitat das capivaras e uso do espago por humanos.

Tabela 2. Campanhas de Captura de Capivara no Parque das Nacdes Indigenas, Campo
Grande - MS. realizadas no ano de 2023.

Mes Dias Capturas Recapturas Individuos Sexo
Marco  02/03 —23/03 (10 dias) 11 0 11 3 machos 8 fémeas
Maio 22/05 — 25/05 (3 dias) 4 2 2 1 macho e 3 fémeas
Junho 06/06 e 22/06 (2 dias) 2 1 1 1 macho e 1 fémea
Julho 17/07 — 24/07 (6 dias) 10 0 10 4 machos e 6 fémeas
Agosto 02/08 — 25/08 (6 dias) 8 6 2 3 machos e 5 fémeas
TOTAL 27 dias 35 9 26 9 machos e 17 fémeas
6.Conclusdo

Em suma observamos que os macacos-prego coletados no Parque Estadual Mata
do Segredo estdo participando de diversos ciclos de transmissdo no municipio de campo
grande e podem estar servindo com efeito diluidor de parasitas de importéncia para a
saude publica como T. cruzi e L. infantum. Mostrando a importancia do moniteramento
constante desses hospedeiros e outros hospedeiros como o G. agilis e O. cleberi espécies
de pequenos mamiferos que ja foram descritas infectadas por esses parasitas em outras
areas. Outros hospedeiros como quatis e capivaras foram coletados e estudos ainda
estdo para ser realizados para determinar a importdncia desses hospedeiros na
participacdo desses ciclos de transmissdo.
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